ilumina

Utfér foljande steg for varje delmangd.
a Centrifugera vid 1600gi 10 minuter
vid 4 °C.
b Pabdrja isolering av plasma inom
15 minuter.
Kontrollera att varje rér innehaller minst 1,5 ml
plasma 6ver buffy-coat.
Ta bort rérens lock och stéll dem i rérhéallarna.
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Ange batch-ID och anvandarnamn.

Las in ett provark eller klicka p& No Sample

Sheet (Inget provark).

Vélj batchstorleken.

Valj antal NTC:er.

Ladda proven, spetsarna och plattorna (med

streckkoden vand mot hoger) pé hallaren.

Observera de automatiserade stegen.

Klicka p& Unload (Lasta av) for att lasta av

plattformen nar du éar klar.

Ta bort deepwell-plattan med intermediar

plasma.

a Kontrollera plattan for att sékerstalla att
volymerna &r konsekventa.

b Notera eventuella skillnader.

¢ Forsegla plattan, ladda den forsiktigt och
centrifugera vid 5600 g i 10 minuter.

Klicka pa Yes (Ja).

Ta bort plattans férsegling och stall tilbaka

den péa héllaren.

Observera de automatiserade stegen.

Klicka p& Unload (Lasta av) for att lasta av

plattformen nar du &ar klar.

Tom héllarna och plattformen nar du

uppmanas att goéra det av Workflow Manager.

Ta bort deepwell-plattan med slutgiltig
plasma.

Kontrollera om det férekommer skillnader i
volym, synliga cellpellets och mycket uttalad
hemolys pa plattan.

Ogiltigférklara prover med en synlig cellpellet
eller mycket uttalad hemolys.

Fyll i kommentarer om paverkade brunnar.
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SAKER STOPPUNKT

Om du avbryter ska du férsegla plattan med den
slutgiltiga plasman och férvara den vid 2 °Ctill8 °C i
upp till sju dagar.
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Ladda spetsarna.

Ange positionen fér den forsta och sista
spetsen for varje spetshéllare.

Skanna extraheringssatsens streckkoder.
Ange anvandarnamnet eller initialerna for
personen som forberedde reagensen.
Skanna tillbehoérsladans streckkoder.

Ange anvandarnamnet eller initialerna for
personen som férberedde reagensen.

Bryt forseglingen pa deepwell-plattan for
slutgiltig plasma och stéll plattorna (med
streckkoden vand mot hoger) péa héllaren.
Om bara en del av plattan anvands ska du
placera en tilklippt férsegling dver de
oanvanda brunnarna (kolumn 4-12 for batcher
med 24 prover och kolumn 7-12 for batcher
med 48 prover).

Stall DNA-bindningsplattan pa
vakuumgrenroret.

Markera kryssrutan Are DNA Binding Plate
Columns Sealed? (Ar DNA-bindningsplattans
kolumner forseglade?) och klicka sedan pa
OK.

Hall reagenserna i behéllare och ladda dem.
Overfor reagenserna till deepwell-behallare
och ladda dem.

Véanta tills reagensvolymskontrollen har
slutforts.

Kontrollera att behallaren for vakuumavfallet
inte ar mer an halvfull (den ska helst vara tom).
Observera de automatiserade stegen.
Centrifugera DNA-bindningsplattan vid 5600 g
i 10 minuter.
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Rengodr vakuumsystemet med 70-procentig
etanol under centrifugeringen.
Efter centrifugeringen ska du bryta
forseglingen pa brunnarna som innehaller prov
pa DNA-bindningsplattan och stalla den pa
cfDNA-euleringsplattan.
Observera de automatiserade stegen.
Markera kryssrutan Plates are assembled as
indicated (Plattor &r monterade enligt
anvisningarna) efter inkubationen.
Centrifugera DNA-bindningsplattan vid 5600 g
i 2 minuter.
Kontrollera cfDNA-euleringsplattan for att
sékerstalla att volymen ar konsekvent.
Forsegla och behall cfDNA-euleringsplattan for
bibliotekspreparering.
Klicka pa Unload (Lasta av) for att lasta av
plattformen nar du &r klar.
Lasta av alla héllare och rengor plattformen pa
ML STAR.
Fyll i kommentarer om paverkade brunnar.
Utfor ett av foljande steg:

Klicka pa Yes (Ja) for att fortsatta till

bibliotekspreparering.

Klicka péa Exit (Avsluta) for att avsluta.

SAKER STOPPUNKT

Om du avbryter ska du férsegla euleringsplattan med
cfDNA och férvara den vid -25 °Cill-15 °C i upp till
sju dagar.
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Skanna biblioteksprepareringssatsens
streckkoder.
Ange anvandarnamnet eller initialerna for
personen som férberedde reagensen.
Skanna tilloehodrsladans streckkoder.
Ange anvandarnamnet eller initialerna for
personen som forberedde reagensen.
Ladda spetsarna.
Ange positionen for den forsta spetsen for
varje spetshallare.
Ladda plattorna.
Hall reagenserna i deepwell-behallarna och
ladda dem.
Hall reagenserna i behéllare och ladda dem.
Vanta tills reagensvolymskontrollen har
slutforts.
Observera de automatiserade stegen.
Klicka p& Unload (Lasta av) for att lasta av
plattformen nar du ar klar.
Kontrollera biblioteksplattan for att sdkerstélla
att volymerna ar konsekventa.
Fdrsegla och stall undan biblioteksplattan om
du vill behélla den.
Lasta av hallarna och rengér plattformen.
Fyll i kommentarer om paverkade brunnar.
Utfor ett av foljande steg:
Klicka pa Yes (Ja) for att fortsatta till
bibliotekskvantifiering.
Klicka pa Exit (Avsluta) for att avsluta.
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18 Fortsatt omedelbart med kvantifieringen om
du inte avbryter forfarandet har.

SAKER STOPPUNKT

Om du avbryter ska du forsegla biblioteksplattan
innan den forvaras. Biblioteksplattan ar stabil i upp till
7 dagar fran forberedelsedagen om den forvaras vid
-25°Ctill-15°C.
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Skanna tilloehdrsladans streckkoder.

Ange anvandarnamnet eller initialerna for
personen som férberedde reagensen.

Ladda spetsarna pé spetshallarna.

Bryt forseglingen pa biblioteksplattan och
ladda sedan plattorna.

Ladda uppsattningsréren utan lock.

Hall reagenserna i reagensbehallare och ladda
dem.

Vanta tills reagensvolymskontrollen har
slutforts.

Observera de automatiserade stegen.

Klicka pa& Unload (Lasta av) for att lasta av
plattformen nar du &r klar.

Lasta av biblioteksplattan och kontrollera att
volymerna &r konsekventa. Férsegla den
sedan och férvara den i rumstemperatur.
Lasta av plattorna med 96 brunnar och
kontrollera att volymerna ar konsekventa.
Lasta av plattan med 384 brunnar och
kontrollera att det finns vatska i lampliga
brunnar.

Forsegla plattan med en folieférsegling.
Centrifugera vid 1 000 g i 20 sekunder.
Inkubera vid rumstemperatur i 10 minuter och
skydda fran ljus.

Lasta av alla héllare och rengor plattformen pa
ML STAR.

Efter inkubationen tar du bort folieférseglingen
och stéller plattan med 384 brunnar pa
mikroplattans lasare.

Dubbelklicka pa VeriSeq NIPT-mallen for att
Oppna den i SoftMax Pro.
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V&l New Experiment (Nytt forsok) pa fliken

Home (Start).

Valj Read (Las av).

Exportera data som XML enligt féliande.

a Hogerklicka péa Plate (Platta) och valj
sedan Rename (Byt namn).

b Skanna kvantifieringsplattans streckkod
och klicka sedan pa OK.

¢ Klicka pé ikonen for plattor i det Gvre
vanstra hornet pa skarmen och vélj sedan
Export (Exportera) i menyn.

d Markera kryssrutan Expt name (Exportera
namn), ange plattans datumalternativ
som raw, ange utdataformatet till XML
och klicka sedan pa OK.

e Ange utdatafilens sokvag och namn.
Klicka sedan pa Save (Spara).

Ange fluorimeter-1D, ange kommentarer for

korningen och ladda upp XML-filen pa

ML STAR.

Granska analysresultaten.

Fylli kommentarer om péaverkade brunnar.

Utvardera resultaten.

Ga vidare till Uppsattningsbibliotek om
resultaten moter specifikationerna.
Specifikationer finns i QC-matten for
kvantifiering och tabellen med gransvarden
i Programhandbok fér VeriSeq NIPT
Solution v2 (dokumentnr 1000000067940).
Systemet avbryter férfarandet om
resultaten inte moter specifikationerna.
Upprepa kvantifieringsforfarandena som
borjar med Férbered bibliotek pa sidan 2.
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26 Utfor ett av foljande steg:
Klicka pa Yes (Ja) for att fortsatta till
uppsattningsbibliotek.
Klicka pa Exit (Avsluta) for att avsluta.

SAKER STOPPUNKT

Om du avbryter forfarandet kan du férvara plattan
vid =25 °Ctill-15°C i upp till sju dagar om du
forseglar den.
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Stéll biblioteksplattan pé termocyklern och kor
denatureringsprogrammet.

2 Centrifugera biblioteksplattan vid 1000 g i
20 sekunder.

3 Valj uppsattningskoncentration.

4 L&sin ett provark eller anvand
standardalternativet.

5 Vél Start (Starta).

6 Ladda spetsarna.

7 Ladda den denaturerade biblioteksplattan.

8 Ladda uppséattningsroren.

9 Hallreagenserna i reagensbehallare och ladda
dem.

10 Ladda spetsarna.

11 Ange positionen for den forsta och sista
spetsen for varje spetshallare.

12 Observera de automatiserade stegen.

13 Fylli kommentarer om paverkade brunnar.

14 ValjUnload (Lasta av) for att lasta av
plattformen nar férfarandet har slutforts.

15 Lasta av rorhallaren.

16 Satt lock pa alla uppséattningsror,
vortexblanda dem och centrifugera dem
sedan kort.

17 Klicka p& OK.

18 Sekvensera biblioteken s& snart som majligt
efter uppsattningsprocessen. Om du
eventuellt vill att uppsattningen kérs om ska
du forsegla biblioteksplattan och férvara den
vid —=25°C till =15 °C i upp till sju dagar i foljd.

SAKER STOPPUNKT

Om du avbryter ska du fasta lock péa
uppsattningsréren och férvara dem vid -25°C
till -15°C i upp till sju dagar.
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Tillsatt féliande forbrukningsmaterial i patronen
med reagenser och pipettera sedan
blandningen.
900 pl hybridiseringsbuffert
450 pl uppséttning A
Fortsétt med sekvensering pé ett NGS-
system.
Upprepa det har férfarandet for Uppsattning
B om det behdvs.
Biblioteksplattan kan kérs om med en
annan uppsattningskoncentration pa
Hamilton for att uppna ratt
malklustertathetsintervall. Om
uppsattningen kors om ogiltigforklaras den
ursprungliga uppsattningen.
Det gar &ven att anpassa forhallandet
mellan uppsattningen och HT1
(450 + 900 pl) for att uppna
malklustertathetsintervallet.
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