ilumina

Dla kazdej podwielokrotnosci wykonac

nastepujgce czynnosci:

a Wirowac z predkoscig 1600 x g przez
10 minut w temperaturze 4°C.

b Rozpoczac izolowanie osocza w ciggu
15 minut.

Upewni¢ sie, ze kazda probdwka zawiera co

najmniej 1,5 ml osocza powyzej kozuszka

leukocytarno-ptytkowego.

Zdja¢ zatyczki z probowek, a nastepnie

zatadowac probowki do nosnikow.

Nr dokumentu: 1000000076883 wer. 01 POL

11

12

13

14

15

Wprowadzi¢ identyfikator partii inazwe

uzytkownika.

Zatadowac arkusz probek lub klikng¢ opcije

No Sample Sheet (Brak arkusza probek).

Wybrac¢ wielkos¢ partii.

Wybrac liczbe kontroli bez szablonu (NTC).

Zatadowac probki, koncowki i ptytki (zkodem

kreskowym skierowanym w prawo) na nosnik.

Monitorowac wykonywanie krokéw

automatycznych.

Po zakonczeniu klikng¢ opcje Unload

(Roztaduij), aby roztadowac platforme.

Wyijac¢ ptytke z gtebokimi dotkami z osoczem

posrednim.

a Sprawdzi¢ sekcje plytki pod katem
jednakowej objetosci.

b Zwrdci¢ uwage na wszelkie niezgodnosci.

¢ Uszczelni¢ ptytke, zatadowac
przeciwwage iwirowac z predkoscig
5600 x g przez 10 minut.

Klikng¢ przycisk Yes (Tak).

Zdjac¢ uszczelnienie plytkiizatadowac ptytke

na nosnik.

Monitorowa¢ wykonywanie krokow

automatycznych.

Po zakonczeniu klikna¢ opcje Unload

(Roztaduij), aby roztadowac platforme.

Po wyswietleniu komunikatu przez

oprogramowanie Workflow Manager oprozni¢

nosniki i platforme.

Wyjac¢ ptytke z gtebokimi dotkami z osoczem

koncowym.

Sprawdzi¢ sekcje ptytki pod katem

jednakowej objetosci, widocznego osadu

komadrkowego inadmiernej hemolizy.

Czerwiec 2021r.

ZASTRZEZONE MATERIALY FIRMY ILLUMINA

DO STOSOWANIA
W DIAGNOSTYCE IN VITRO

16 Uniewazni¢ prébki z widocznym osadem
komorkowym lub nadmierng hemolizg.

17 Wprowadzi¢ komentarz dotyczacy
konkretnych dotkéw.

BEZPIECZNE PRZERWANIE OZNACZEN

Na czas przerwy w wykonywaniu testow nalezy
szczelnie zabezpieczy¢ ptytke na osocze koricowe
iprzechowywac jg w temperaturze od 2°C do 8°C
nie dtuzej niz 7 dni.
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11
12

13

14

Zatadowac koncowki.

Wprowadzi¢ lokalizacje pierwszej i ostatniej
koncowki dla kazdego stojaka na koncowki.
Zeskanowac kody kreskowe z zestawu do
ekstrakciji.

Wprowadzi¢ nazwe uzytkownika lub inicjaty
0soby przygotowujacej odczynnik.
Zeskanowac kody kreskowe z zestawu
akcesoriow.

Wprowadzi¢ nazwe uzytkownika lub inicjaty
osoby przygotowujacej odczynnik.
Rozpieczetowac ptytke z glebokimi dotkami
na osocze koncowe iumiesci¢ ptytki (zkodem
kreskowym skierowanym w prawo) na nosniku
ptytek.

W przypadku partii z niepetnymi ptytkami na
niewypetnione dotki natozy¢ przyciete
uszczelnienie ptytki (kolumny 4-12

w przypadku partii ztozonej z 24 probek
ikolumny 7-12 w przypadku partii ztozonej

z 48 probek).

Umiesci¢ ptytke do izolacji DNA na kolektorze
prozniowym.

Zaznaczy¢ pole wyboru Are DNA Binding Plate
Columns Sealed? (Czy kolumny ptytki do
izolacji DNA sg uszczelnione?), a nastepnie
kliknac przycisk OK.

WiIac¢ odczynniki do rynienek izatadowac.
Przenies¢ odczynniki do zbiornikow

z glebokimi dotkami i zatadowac.

Odczekac na zakonczenie sprawdzania
objetosci odczynnikdw.

UpewniC sie, ze odpady w systemie
prézniowym nie wypetniaja wiecej niz potowy
systemu (zalecane oprdéznienie).
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15 Monitorowac wykonywanie krokow
automatycznych.

16 Wirowac ptytke do izolacji DNA z predkoscia
5600 x g przez 10 minut.

17 Podczas wirowania nalezy wyczysci¢ system
prézniowy z uzyciem 70% EtOH.

18 Po odwirowaniu nalezy rozpieczetowac dotki
zawierajgce probki na ptytce do izolacji DNA
iumiescic jg na ptytce do elucji cfDNA.

19 Monitorowac¢ wykonywanie krokow
automatycznych.

20 Po zakonczeniu inkubaciji zaznaczy¢ pole
wyboru Plates are assembled as indicated
(Plytki zatadowano zgodnie ze wskazéwkami).

21 Wirowac ptytke do izolacji DNA z predkoscig
5600 x g przez 2 minuty.

22 Sprawdzi¢ sekcje ptytki do elucji cfDNA pod
katem jednakowej objetosci.

23 Szczelnie zabezpieczy¢ izachowac plytke do
elucji cfDNA do przygotowania biblioteki.

24 Po zakonczeniu klikna¢ opcje Unload
(Roztaduj), aby roztadowac platforme.

25 Rozfadowac wszystkie nosnikiiwyczyscic
platforme ML STAR.

26 Wprowadzi¢ komentarz dotyczacy
konkretnych dotkdw.

27 Wykonac jeden z nastepujgcych krokow:
Aby kontynuowac przygotowywanie
bibliotek, klikna¢ przycisk Yes (Tak).

Aby zatrzymac, klikng¢ przycisk Exit
(Wyjd2).

BEZPIECZNE PRZERWANIE OZNACZEN

W przypadku przerwania procedury ptytke do eluciji
cfDNA nalezy szczelnie zamknac iprzechowywac
w temperaturze od -25°C do -15°C nie diuzej niz
przez 7 dni.

Czerwiec 2021r.
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Zeskanowac kody kreskowe zestawu do

przygotowania biblioteki.

Wprowadzi¢ nazwe uzytkownika lub inicjaty

0soby przygotowujacej odczynnik.

Zeskanowac kody kreskowe z zestawu

akcesoriow.

Wprowadzi¢ nazwe uzytkownika lub inicjaty

osoby przygotowujacej odczynnik.

Zatadowac koncowki.

Wprowadzi¢ lokalizacje pierwszej koncoweki

dla kazdego stojaka na koncowki.

Zatadowac ptytki.

Wila¢ odczynniki do zbiornikdw z gtebokimi

dotkami, a nastepnie zatadowac.

Wilac¢ odczynniki do rynienek izatadowac.

Odczekac¢ na zakonczenie sprawdzania

objetosci odczynnikdw.

Monitorowac wykonywanie krokéw

automatycznych.

Po zakonczeniu klikng¢ opcje Unload

(Roztaduj), aby roztadowac platforme.

Sprawdzi¢ sekcje ptytki bibliotek pod kgtem

jednakowej objetosci.

W przypadku przechowywania ptytke

bibliotek nalezy szczelnie zamknac¢

izachowac.

Roztadowac nosniki i wyczysci¢ platforme.

Wprowadzi¢ komentarz dotyczgcy

konkretnych dotkow.

Wykonac jeden z nastepujacych krokdw:
Aby kontynuowac¢ kwantyfikacje bibliotek,
klikng¢ przycisk Yes (Tak).

Aby zatrzymad, klikng¢ przycisk Exit
(Wyjd2).
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18 Jesli uzytkownik nie przerywa procedury,
nalezy natychmiast przejs¢ do kwantyfikaciji.

BEZPIECZNE PRZERWANIE OZNACZEN
W przypadku przerwania procedury ptytke bibliotek

nalezy szczelnie zamknac¢ przed przechowywaniem.

Plytka bibliotek zachowuje stabilnos¢ do 7 dni od
daty przygotowania w temperaturze
od -25°C do-15°C.

Nr dokumentu: 1000000076883 wer. 01 POL

Zeskanowac kody kreskowe z zestawu
akcesoriow.

Wprowadzi¢ nazwe uzytkownika lub inicjaty
0soby przygotowujacej odczynnik.
Zatadowac koncowki do nosnika korcowek.
Rozpieczetowac plytke bibliotek, a nastepnie
zatadowac ptytki.

Zatadowac probowki z odczynnikiem bez
zatyczek.

Wilac¢ odczynniki do rynienek na odczynniki
izatadowac.

Odczekac na zakonczenie sprawdzania
objetosci odczynnikdw.

Monitorowa¢ wykonywanie krokow
automatycznych.

Po zakoriczeniu klikna¢ opcje Unload
(Roztaduj), aby roztadowac platforme.

10 Roztadowac ptytke bibliotek, sprawdzi¢ pod

katem jednakowych objetosci, szczelnie
zamkna¢, a nastepnie przechowywac
w temperaturze pokojowe;.

11 Roztadowac ptytki 96-dotkowe isprawdzic,

czy sekcje zawierajg jednakowa objetosc.

12 Roztadowac ptytke 384-dotkowsg i sprawdzi¢

ptyn w odpowiednich dotkach.

13 Zapieczetowac plytke folig.
14 Wirowac z predkoscig 1000 x g przez

20 sekund.

15 Inkubowac w temperaturze pokojowej przez

10 minut, chronigc przed swiattem.

16 Roztadowac wszystkie nosniki i wyczyscic

platforme ML STAR.

17 Po inkubaciji zdjac foliowe uszczelnienie

izatadowac ptytke 384-dotkowg do czytnika
mikroptytek.

Czerwiec 2021r.
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Klikng¢ dwukrotnie szablon VeriSeq NIPT, aby
otworzy¢ go w oprogramowaniu SoftMax Pro.
Na karcie gtéwnej wybra¢ New Experiment
(Nowy eksperyment).

Wybrac¢ Read (Odczyt).

Wyeksportowac¢ dane w formacie XML

W opisany ponizej sposob.

a Dwukrotnie klikng¢ Plate (Ptytka),
anastepnie wybra¢ Rename (Zmien
nazwe).

b Zeskanowac kod kreskowy ptytki do
kwantyfikacji, a nastepnie klikna¢ przycisk
OK.

¢ Wlewym gérnym rogu ekranu klikng¢
ikone ptytki, a nastepnie wybra¢ zmenu
opcje Export (Eksport).

d Zaznaczyc¢ pole wyboru Expt name
(Nazwa eksportu), ustawi¢ opcje daty
ptytki na nieprzetworzong, ustawic¢ format
wyjsciowy na XML, a nastepnie klikng¢
przycisk OK.

e Ustawic Sciezke inazwe pliku
wyjsciowego, a nastepnie klikng¢ opcje
Save (Zapisz).

Na platformie ML STAR wprowadzi¢

identyfikator fluorometru, wprowadzi¢

komentarze dotyczace przebiegu, a nastepnie

zatadowac plik XML.

Przejrze¢ wyniki analizy.

Wprowadzi¢ komentarz dotyczacy
konkretnych dotkéw.
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25 Oceni¢ wyniki.

Jedliwyniki beda zgodne ze specyfikacia,
nalezy przejs¢ do pulowania bibliotek.
Specyfikacje znajdujg sie w tabeli
zawierajgcej parametry igranice kontroli
jakosci oznaczenia ilosciowego

w Przewodniku uzytkownika
oprogramowania VeriSeq NIPT Solution v2
(nrdokumentu: 1000000067940).

Jedli wyniki beda niezgodne ze
specyfikacjg, system przerwie metode.
Powtdrzy¢ procedury kwantyfikacii,
poczawszy od Przetwarzanie probek na
stronie 1.

26 Wykonac jeden z nastepujacych krokdw:
Aby kontynuowac pulowanie bibliotek,
klikng¢ przycisk Yes (Tak).

Aby zatrzymad, klikna¢ przycisk Exit
(Wyjdz).

BEZPIECZNE PRZERWANIE OZNACZEN

W przypadku przerwania procedury ptytke nalezy
szczelnie zamknac i przechowywac w temperaturze
od -25°C do -15°C nie dtuzej niz przez 7 dni.
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Umiesci¢ ptytke bibliotek w termocyklerze

i uruchomic program denaturacii.
Odwirowywac plytke bibliotek z predkoscia
1000 x g przez 20 sekund.

Wybrac stezenie puli.

Zatadowac arkusz probek lub uzyc
domysinego.

Wybrac¢ Start (Uruchom).

Zatadowac koncowki.

Zatadowac plytke bibliotek poddanych
denaturaciji.

Zatadowac probdwki puli.

Wilac¢ odczynniki do rynienek na odczynniki
izatadowac.

Zatadowac koncowki.

Wprowadzi¢ lokalizacje pierwszej i ostatniej
koncowki dla kazdego stojaka na koncowki.
Monitorowac¢ wykonywanie krokéw
automatycznych.

Wprowadzi¢ komentarz dotyczacy
konkretnych dotkéw.

Po zakonczeniu wybra¢ opcje Unload
(Roztaduij), aby roztadowac platforme.
Roztadowac nosnik probowek.

Kazdg probdéwke puli nalezy zamknac,

wymieszac przez worteksowanie, a nastepnie

szybko odwirowad.

Klikna¢ przycisk OK.

Sekwencjonowanie bibliotek nalezy wykonac
jak najszybciej po pulowaniu. W razie
koniecznosci zamknac szczelnie plytke
bibliotek i przechowywac¢ w temperaturze od
-25°C do -15°C nie diuzej niz przez 7 dni
tacznego przechowywania, aby umozliwic
ponowne pulowanie.

Czerwiec 2021r.

ZASTRZEZONE MATERIALY FIRMY ILLUMINA

DO STOSOWANIA
W DIAGNOSTYCE IN VITRO

BEZPIECZNE PRZERWANIE OZNACZEN

W przypadku przerwania procedury probowki puli
nalezy zamknac¢ iprzechowywac¢ w temperaturze od
-25°C do-15°C nie diuzej niz przez 7 dni.
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1 Dodac¢ nastepujace materialy eksploatacyjne
do kasety z odczynnikami, a nastepnie
wykonac pipetowanie w celu wymieszania.

Bufor do hybrydyzaciji, 900 pl
Pula A, 450

2 Przystgpi¢ do sekwencjonowania z uzyciem
systemu sekwencjonowania nowej generaciji.

3 Wrazie koniecznosci nalezy powtorzyc te
procedure dla puliB.

Aby osiggnac¢ docelowy zakres gestosci
klastra, mozna przeprowadzi¢ ponowne
pulowanie ptytki biblioteki za pomocag
innego stezenia puli na platformie Hamilton.
Ponowne pulowanie uniewaznia oryginalna
pule.

Alternatywnie mozna zmodyfikowac
stosunek puli doHT1 (450 + 900 ul), aby
osiggnac¢ docelowy zakres gestosci klastra.
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